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Цель 

Candida spp. - условно-патогенные микроорганизмы, 

вызывающие заболевания человека при иммунодефиците [1]. 

Классические лабораторные животные (грызуны и 

зайцеобразные) толерантны к подобным инфекциям. В последние 

годы популярной биологической моделью для оценки 

вирулентности Candida spp. являются личинки большой восковой 

моли Galleria mellonella [2]. 

Определение уровней вирулентности штаммов Candida spp., 

несущих различные сочетания генов вирулентности, на модели 

личинок Galleria mellonella 

Результаты 

Показано, что штаммы C. albicans несли 2-5 генов вирулентности: 

HWP1 и SAP4 - по 9 штаммов, ALS1 - 7 штаммов, PLB1 и LIP1- по 

6 штаммов. Сочетания генов представлены в таб. 1. По характеру 

выживаемости личинок G. mellonella, после заражения в дозе 

106 КОЕ/особь, штаммы Candida spp. охарактеризованы как 

высоко- (⁓100% гибель на 1 сутки), средне- (100% гибель на 5 

сутки) и низковирулентные (выживаемость >50% на 5 сутки) 

(Рис.1, 2).  

Выводы 

Изучаемые штаммы C. albicans, несущие 2-5 генов 

вирулентности, обладают высокой вирулентностью на модели 

личинок G. mellonella, в то время как высоковирулентный штамм 

C. auris B48/20 не имеет тестируемых генов вирулентности.   

Работа выполнена в рамках Отраслевой программы 

Роспотребнадзора. 

Список штаммов, используемых в исследовании, представлен в 

таблице 1. Гены вирулентности HWP1, ALS1, PLB1, LIP1 и SAP4 

определяли методом ПЦР со специфичными праймерами. Уровни 

вирулентности штаммов Candida spp. определяли на модели 

личинок G. mellonella [3], оценивая количество особей, погибших 

в течение 5 суток после введения им в гемоцель суспензий 

штамма в дозах 103-109 КОЕ/особь.  

Интересно отметить, что все штаммы C. albicans были отнесены к 

высоковирулентным, при этом у высоковирулентного штамма 

C. auris B48/20 не обнаружено ни одного из тестируемых генов 

вирулентности (Таб.1), что, предположительно, связано с 

наличием у него других факторов вирулентности. Все штаммы, 

отнесенные к средне- и низковирулентным для личинок 

G. mellonella, несли 0-2 гена вирулентности.  

Таб.1. Сочетания генов вирулентности штаммов Candida spp. 
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Примечание: «+» ‒ наличие гена, «-» – отсутствие гена 
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Рис.2. Внешний вид личинок G. mellonella контрольной группы (а), 

высоковирулентной (б), средневирулентной (в) и низковирулентной (г) групп 

штаммов Candida spp. в дозе 106 КОЕ/особь на 5 сутки после заражения. 

а 

№ Вид  Штамм  ALS1 HWP1 SAP4 PLB1 LIP1 
Кол-во 

генов 

Высоковирулентные 

1 C. auris B48/20 - - - - - 0 

2 C. albicans B2528/20 - + + + - 3 

3 C. albicans B2755-1/20 - + + - + 3 

4 C. albicans B2755-2/20 + + + - + 4 

5 C. albicans ATCC90028 + + - - - 2 

6 C. albicans N253 + + + + - 4 

7 C. albicans 2945-1 + + + + + 5 

8 C. albicans B2560/20 + + + + + 5 

9 C. albicans C24797/21 + + + + + 5 

10 C. albicans B2620/20 - - + - + 2 

11 C. albicans B2527/20 + + + + - 4 

Средневирулентные 

12 C. tropicalis  C7307/19 - - - - - 0 

13 C. dubliniensis B3340/20 - - - - - 0 

14 C. auris CBS10913 - - - - - 0 

15 C. inconspicua  C6148/21 + - - - - 1 

16 C. glabrata B2587/20 + + - - - 2 

17 C. parapsilosis C2747/21 - + - - - 1 

Низковирулентные 

18 C. lusitaniae  C705/19 - - - - - 0 

19 C. parapsilosis C482/16 - - - - - 0 

20 C. guilliermondii  C9788/18 - - - - - 0 

21 C. kefyr N14 - + - - - 1 

22 C. parapsilosis ATCC90018 - + - - - 1 

23 C. kefyr B2341/20 - - - - - 0 

24 C. krusei  C2080/20 - - - - - 0 

25 C. utilis  C4953/17 + - - - - 1 

г 

Рис.1. График выживаемости личинок G. mellonella при заражении 

штаммами Candida spp.  

       ‒ высоковирулентные;       ‒ средневирулентные;        ‒ низковирулентные 
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